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AIcunl Soci della SIGA in occasione della ricorrenza dei 70 anni daIIa fonda2|one della Societa, hanno costituito il Gruppo di
Lavoro "Storia della SIGA" per ricostruire la storia scientifica e amministrativa della Societa dalla sua fondazione,
ufficialmente dichiarata dal prof. Carlo Jucci il 21 febbraio 1954. La gestione digitale dei dati della SIGA e iniziata dal 1994,
pertanto e stato necessario procedere ad un lavoro di digitalizzazione dei contenuti dei Congressi e dei verbali delle
Assemblee degli anni precedenti, non tutti disponibili, ottenendo una copertura quasi totale di questi 70 anni di attivita.

Qui sono presentati alcuni dati estratti dall'archivio digitale in via di consolidamento.
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DISTRIBUZIONE DELLE PAROLE CHIAVE E DELLE SPECIE DAL 2001 AL Z(EI‘.
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Flgura 1. Heatmap delle parole chiave (A) e delle’speae agrarie (B) piu rappresentate daI 2001 al 2024. Flgura 3. Dotplot delle 5 parole chiave piu utilizzate negli anni 2004 2014 e 2024
' La heatmap mostra il numero di ricorrenze, con l'intensita dei colori proporzionale alla frequenza delle parole chiave e deIIe
| | punti rappresentano la frequenza di ciascuna parola chiave in ogni anno,

~specie agrarie. In B, le famiglie botaniche sono indicate tra parentesi accanto alle speC|e in ordine alfabetico. T -l D . B - B L L.

ISCRIZIOI\HALI:A'SIGA DALLA FONDAZIONE‘

50 Iscrizioni per anno dal 1980 al 2023

Iscrizioni per anno dal 1955 al 1979
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iTabeIIa 1. Distribuzione percentuale del Sou Ordlnarl
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Figura 5. Distribuzione dei numero di Soci SIGA per Reglone Figura 6. Distribuzione del numero dei Soci Ordinari SIGA f_-Flgura 8. D|str|bu2|one del numero di anni dall'ie iscrizione alla SIGA dei Soci Ordmarl 2023
con dlst|n2|one d| genere: uom|n| (qu) e donne (rosso). - suddivisi tra Enti Pubblici di Ricerca (EPR) e altre istituzioni, , T
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